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ATGACACAAGAATCCCTGTTACTTCTCGACCGTATTGATTCGGATGATTCCTACGCGAGCCTGCGGAACGACCAGGAAT TCT GGGAGCCGCTGGCCCGCC
ATGACGCAGGAGTCCCTGCTGCTGCTCGACCGCATTGACT CGGACGACT CCTACGCGAGCCTGCGGAACGACCAGGAGT TCT GGGAGCCGCTGGCCCGCC
MTQESLLLLDRIDSDDSYASLRNDO QEFWEPLAR

GAGCCCT GGAGGAGCT CGGGCTGCCGGTGCCGCCGGT GCTGCGGGT GCCCGGCGAGAGCACCAACCCCGTACT GGTCGGCGAGCCCGGCCCGGT GATCAA
GCGCCCTGGAGGAGCTCGGGCTGCCGGTGCCGCCGGT GCTGCGGGT GCCCGGCGAGAGCACCAACCCCGT GCTGGT CGGCGAGCCCGGCCCGGT GATCAA
RALEELGLPVPPVLRVPGESTNPVLVGEPGPVIK

GCTGTTCGGCGAGCACTGGTGCGGT CCGGAGAGCCTCGCGTCGGAGTCGGAGGCGTACGCGGTCCTGGCGGACGCCCCGGTGCCGGTGCCCCGCCTCCTC
GCTGTTCGGCGAGCACTGGTGCGGT CCGGAGAGCCTCGCGTCGGAGTCGGAGGCGTACGCGGTCCTGGCGGACGCCCCGGTGCCGGTGCCCCGCCTCCTC
LFGEHWCGPESLASESEAYAVLADAPVPVPRLL

GGCCGCGGCGAGCTGCGGCCCGGCACCGGAGCCT GGCCGTGGCCCTACCTGGTGATGAGCCGGATGACCGGCACCACCT GGCGGT CCGCGATGGACGGCA
GGCCGCGGCGAGCTGCGGCCCGGCACCGGCGCCT GGCCGTGGCCCTACCTGGTGATGAGCCGGATGACCGGCACCACCT GGCGGT CCGCGATGGACGGCA
GRGELRPGTGAWPWPYLVMSRMTGTTWRSAMDSGEG

CGACCGACCGGAACGCGCTGCTCGCCCTGGCCCGCGAACT CGGCCGGGT GCTCGGCCGGCT GCACAGGGT GCCGCT GACCGGGAACACCGT GCTCACCCC
CGACCGACCGGAACGCGCTGCTCGCCCTGGCCCGCGAGCT CGGCCGGGTGCTCGGCCGGCT GCACCGGGT GCCGCT GACCGGGAACACCGT GCTCACCCC
TTDRNALLALARELGRVLGRLHRVPLTGNTVLTP

CCATTCCGAGGTCTTCCCGGAACTGCTGCGGGAACGCCGCGCGGCGACCGTCGAGGACCACCGCGGGTGGGGCTACCTCTCGCCCCGGCTGCTGGACCGC
CCACTCCGAGGTCTTCCCGGAGCTGCTGCGGGAGCGCCGCGCGGCGACCGTCGAGGACCACCGCGGGTGGGGCTACCTCTCGCCCCGGCTGCTGGACCGC
HSEVFPELLRERRAATVEDHRGWGYLSPRLLTDR R

CTGGAGGACT GGCTGCCGGACGTGGACACGCTGCTGGCCGGCCGCGAACCCCGGT TCGTCCACGGCGACCTGCACGGGACCAACATCT TCGTGGACCTGG
CTGGAGGACT GGCTGCCGGACGTGGACACGCTGCTGGCCGGCCGCGAGCCCCGGT TCGTCCACGGCGACCTGCACGGGACCAACATCT TCGTGGACCTGG
LEDWLPDVDTLLAGREPRFVHGDLHGTNIFVDL

CCGCGACCGAGGT CACCGGGATCGTCGACTTCACCGACGT CTATGCGGGAGACTCCCGCTACAGCCT GGTGCAACT GCATCTCAACGCCTTCCGGGGCGA
CCGCGACCGAGGT CACCGGGATCGTCGACTTCACCGACGT CTACGCGGGCGACTCCCGCTACAGCCT GGTGCAGCT GCACCTCAACGCCTTCCGGGGCGA
AATEVTGIVDFTDVYAGDSRYSLVQ@LHLNAFRGD

CCGCGAGATCCTGGCCGCGCTGCTCGACGGGGCGCAGTGGAAGCGGACCGAGGACTTCGCCCGCGAACTGCTCGCCTTCACCTTCCTGCACGACTTCGAG

NODNADARATONTRALNNANONTONTNARANDAALADONANARTRARAARNLROANN AR CANTTNALNNNONLALNATONTALANNTTNAANNTTANTANANDANTTNANAN
VUVUVUAUA T VU TUUVLVUVUL UV T VUAVUUUUVUVAU T WUARUVUUAVVUAUUALY | TUVUVLUVUVUAULV TUV T VULVL 1T TUAVL T TUVVITUVAVUAL T TVURAU

REILAALLDGAQWKRTEDFARELLAFTFLHDTFE
GTGTTCGAGGAGACCCCGCTGGATCTCTCCGGCT TCACCGATCCGGAGGAACTGGCGCAGT TCCTCT GGGGGCCGCCGGACACCGCCCCCGGCGCCT GAT
GTGTTCGAGGAGACCCCGCTGGACCTCTCCGGCT TCACCGACCCGGAGGAGCTGGCGCAGT TCCTCT GGGGGCCGCCGGACACCGCCCCCGGCGCCT GAT

VFEETPLDLSGFTDPEELAQFLWGPPDTAPGA =

AA 1002
AA 1002

Supplemental Fig. 1
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Supplemental Fig. 2




